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1.3. Tình hình nghiên cứu về cá tra ở Việt Nam ................................................................................... 7 
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kích thước sản phẩm thực tế lần lượt là 59, 54, 48, 42, 36, 30 và 24 nucleotide ........................ 104 

Hình 18: Kết quả điện di mao quản nhóm sản phẩm SNapShot G9 của 7 mồi SBE (S085, SV07, 

S126, S053, S118, S019 và S071) từ một mẫu cá tra sinh trưởng chậm: kích thước sản phẩm thực 
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MỞ ĐẦU 

 

1. Lý do chọn đề tài 

Cá tra nuôi (Pangasianodon hypophthalmus), thuộc họ cá tra (Pangasiidae), 

bộ cá da trơn hay cá nheo (Siluriformes). Cá tra nuôi là một trong những loài cá đặc 

hữu của vùng lưu vực sông Mê Kông (Việt Nam, Thái Lan, Lào, Campuchia), có 

giá trị kinh tế lớn và được nuôi phổ biến ở vùng này và một số nước khác thuộc 

khu vực miền nam châu Á. Theo thống kê của FAO, Việt Nam là nước có sản 

lượng cá tra nuôi Pangasianodon hypophthalmus lớn nhất thế giới và xuất khẩu 

sang hơn 140 nước trên thế giới. Mặc dù xuất khẩu ra hàng trăm thị trường nhưng 

sản phẩm cá tra Việt Nam vẫn chưa có chỗ đứng bền vững. Một phần do chất lượng 

cá giống đầu vào chưa cao, tình hình dịch bệnh, thời tiết thất thường… dẫn đến 

hiệu quả sản xuất thấp, giá cả không ổn định, mặt khác, ngành hàng cá tra Việt 

Nam còn chịu sự cạnh tranh gay gắt khi mà một số nước khác đã và đang đẩy mạnh 

sản xuất loại thủy sản này. Do đó việc tìm ra giải pháp đột phá để nâng cao giá trị 

ngành hàng cá tra là yêu cầu cấp bách hiện nay. Việc phát triển và ứng dụng rộng 

rãi Công nghệ sinh học trong lĩnh vực thủy sản đang là hướng đi mà chính phủ, 

lãnh đạo các cấp các ngành liên quan cũng như các doanh nghiệp thủy sản đặc biệt 

quan tâm. Một trong những vấn đề cấp thiết và có ý nghĩa cực kỳ quan trọng đối 

với công tác giống là thông tin về đặc điểm cấu trúc phân tử của bộ gen (genome) 

của cá tra. Nghiên cứu genome sẽ cung cấp những thông tin chính xác nhất cho 

việc xác định các tính trạng quan trọng như tính kháng bệnh, tính chống chịu đối 

với điều kiện môi trường, các tính trạng liên quan đến năng suất, chất lượng sản 

phẩm cá tra. Để tạo tiền đề cho các nghiên cứu về hệ gen cá tra, góp phần cho công 

tác nghiên cứu và ứng dụng Công nghệ sinh học trong thủy sản, Viện Nghiên cứu 

hệ gen đã xây dựng và thực hiện đề tài nghiên cứu cấp nhà nước: “Phân tích hệ gen 

biểu hiện (exome + transcriptome) của cá tra nhằm phát triển chỉ thị phân tử phục 

vụ chọn giống cá tra theo hướng tăng trưởng” thuộc Chương trình phát triển và ứng 

dụng công nghệ sinh học trong thủy sản của Bộ nông nghiệp và Phát triển nông 

thôn, do TS. Kim Thị Phương Oanh làm chủ nhiệm (thời gian thực hiện đề tài 

8/2014 đến 4/2018). Dựa trên dữ liệu toàn bộ hệ gen (genome) và hệ gen biểu hiện 

http://vi.wikipedia.org/wiki/B%E1%BB%99_C%C3%A1_da_tr%C6%A1n
http://vi.wikipedia.org/wiki/Ch%C3%A2u_%C3%81

